Torun, dnia: 10-08-2021

Ocena

dorobku naukowego i osiagniecia naukowego oraz dorobku
dydaktycznego i organizacyjnego dr Cecilia Lanny Winata w

zwigzku z wszcze¢ciem postepowania habilitacyjnego

1. Sylwetka kandydatki:

Pani doktor Cecilia Lanny Winata jest kierownikiem wspolnej grupy Instytutu Maxa Plancka
1 MIBMiK (Migdzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej i Komodrkowej), Warszawa,
Polska. Studia (lipiec 2000 — czerwiec 2004) w zakresie biologii ukonczyta w czerwcu 2004r.
pod kierunkiem prof. Gonga Zhiyuana (National University of Singapore). W 2009r. uzyskata
dyplom doktora nauk biologicznych (sierpien 2004 — pazdziernik 2009) nadany przez National
University of Singapore, Singapur, pod kierunkiem prof. Gonga Zhiyouana (National
University of Singapore) oraz dr. Vladimira Korzha (Institute of Molecular and Cell Biology,
Singapur). Po ukonczeniu studiéw (od czerwiec 2009 -— kwiecien 2013) podjeta prace w
laboratorium dr. Sinnakaruppana Mathavana, (Genome Institute of Singapore, Singapur). W
okresie (maj 2013 — czerwiec 2013) uzyskata krotki staz naukowy w Alestroma (Norwegian
School of Veterinary Sciences), Oslo, Norwegia. W okresie (kwiecien 2013 — maj 2014)
uzyskata kolejny staz naukowy 1 byta zatrudniona na stanowisku adiunkta w Genome Institute
of Singapore, Singapurze jako wizytujacy badacz w laboratorium prof. Petera. Od czerwca
2014 do chwili obecnej jest zatrudniona na stanowisku kierownika wspdlnej grupy Instytutu
Maxa Plancka i MIBMiK (Migdzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej i Komoérkowej)

Warszawa, Polska.

2. Ocena osiagnie¢ naukowo-badawczych

dr Cecilia Lanny Winata, jako wyodrebnione osiggniecie naukowe, przedstawita
monotematyczny cykl pieciu oryginalnych prac tworczych, dwoch artykutow przegladowych,
oraz dwa rozdzialy w ksigzce pod wspdlnym tytutem ,,Genomika rozwoju danio
pregowanego”. Wykaz prac stanowigcych szczegdlne osiggni¢cie naukowe, w kolejnosci

chronologicznej:



Publikacja nr 1: Aanes H.*, Winata C.L.*, Lin C.H., Chen J.P., Srinivasan K.G., Alestrom

P., Mathavan S. (2011) Zebrafish mRNA sequencing deciphers novelties in transcriptome
dynamics during maternal to zygotic transition. Genome Res 21(8): 1328-1338. [176 cytowan]

>kpierwsze autorstwo wspotdzielone

W tej pierwszej publikacji (monotematyczny cykl) Habilitantka scharakteryzowata dynamike
transkryptomow podczas wczesnej embriogenezy danio pregowanego, co wigzalo si¢ z
odkryciem wielu nowych transkryptow i alternatywnej ekspresji izoform transkryptow.
Publikowana praca zostala poprzez podej$cie do badania rozwoju danio prggowanego z
wykorzystaniem sekwencjonowania nowej generacji (NGS, ang. Next-generation genome
sequencing) w polaczeniu z klasycznymi technikami biologii rozwojowej. Uzyskane wyniki
potwierdzity, ze poliadenylacje cytoplazmatyczng na duzg skale podczas rozwoju pre-MBT u
danio prggowanego, co daje nowy wglad w ztozono$¢ matczynej regulacji rozwoju. Uzyskane
przez habilitantk¢ koncowe wyniki w pierwszej pracy wykazaly, ze badania maja istotny
wplyw na zrozumienie kontroli MZT i bgda stanowi¢ podstawe do projektowania przysztych
badan nad genami matczynymi. Wktad w te publikacje: Habilitantka uczestniczyla w
konceptualizacji hipotezy 1 projektowaniu eksperymentdéw, wykonata walidacje qRT-PCR,
badanie dtugosci ogona poli (A), badanie dziatania kordycepiny i badanie mikroskopowe,
interpretowata dane, oraz wspotuczestniczyta w pisaniu manuskryptu. Caltkowity wklad w te

publikacje wynosilt 30%.

Publikacja nr 2: Winata C.L.*, Lapinski M., Pryszcz L., Vaz C., Ismail M.H., Hajan H.S.,
Lee S.G.P., Korzh V., Sampath P., Tanavde V., Mathavan S.* (2018) Cytoplasmic

polyadenylation mediated translational control of maternal mRNAs directs zebrafish maternal

to zygotic transition. Development, 145(1):dev159566. [9 cytowan] *autorstwo wspsldzielone

W tej drugiej publikacje (monotematyczny cykl) Habilitantka podjeta badania, w ktorych
wyjasnita, w jaki sposob regulacja translacji matczynego mRNA poprzez poliadenylacje
cytoplazmatyczng przyczynia si¢ do regulacji MZT podczas wczesnej embriogenezy danio
pregowanego. Uzyskane wyniki poprzez analiz¢ profilowania transkryptomu zwigzanego z
polisomami potwierdzity, ze matczyne mRNA ulegajace poliadenylacji w cytoplazmie czesciej
asocjuje z polisomami, co $wiadczy o sprz¢zeniu translacji z poliadenylacja cytoplazmatyczng.
Ponadto praca stwierdzita, ze regulacja translacji matczynego mRNA poprzez poliadenylacje
cytoplazmatyczng jest niezbedna do dalszego rozwoju embrionalnego poprzez aktywacje, jak
1 usunigcie kluczowych czynnikow decydujacych o aktywacji genomu zygotycznego.

Uzyskane przez Habilitantk¢ koncowe wyniki w drugiej pracy wykazaty, ze poliadenylacja



cytoplazmatyczna jest istotnym sposobem czasowej aktywacji matczynego mRNA, niezbegdnej
dla MZT. Wkiad w te publikacj¢: Habilitantka uczestniczyta w konceptualizacji hipotezy i
projektowaniu eksperymentow, przeprowadzala profilowanie polisoméw sekwencjonowanie
oraz interpretowata dane, nadzorowata analizy bioinformatyczne, przygotowala wszystkie
ryciny i wspotuczestniczyta w pisaniu manuskryptu. Calkowity wklad w te publikacje

wynosil 45%.

Publikacja nr 3: Winata C.L., Kondrychyn 1., Kumar V., Srinivasan K.G., Orlov Y.,

Mathavan S. (2013) Genome-wide analysis reveals Zic3 interaction with distal regulatory
elements to regulate zebrafish developmental genes. PLoS Genet 9(10):¢1003852. [24

cytowania].

W trzeciej publikacji (monotematyczny cykl) Habilitantka prowadzita badania poprzez
mapowanie wigzan czynnika transkrypcyjnego Zic3 w calym genomie wykazujac szeroki
zakres regulacji transkrypcji przez Zic3. Uzyskane przez Habilitantk¢ wyniki ukazaty in vivo
specyficzng dla etapu rozwoju zmian¢ wigzania Zic3 w genomie oraz oraz Habilitantka
zidentyfikowata cele transkrypcyjne Zic3 w calym genomie rozwijajacego si¢ zarodka.
Uzyskane koncowe wyniki publikacji wykazaly nowe interakcje pomiedzy Zic3 1 kilkoma
szlakami sygnalizacyjnymi oraz przyczynily si¢ do znacznego postepu w poznawaniu
mechanizmow molekularnych ponizej Zic3. Wktad w t¢ publikacje; Habilitantka uczestniczyla
w wykonywata ChIP-seq, EMSA, Western blot, testy aktywnos$ci enhancera, oraz uczestniczyla
w analizie bioinformatycznej, zinterpretowala dane, przygotowala wszystkie ryciny i

wspoluczestniczyta w pisaniu manuskryptu. Caltkowity wklad w te publikacje wynosit 35%.

Publikacja nr 4: Minhas R., Paterek A., Lapinski M., Bazata M., Korzh V., Winata C.L.

(2019) A novel conserved enhancer at zebrafish zic3 and zic6 loci drives neural expression.

Developmental Dynamics. 248(9):837-849. [0 cytowan]

W czwartej publikacji (monotematyczny cykl) Habilitantka scharakteryzowata nowy enhancer
znajdujacy sie w poblizu genomowych loci zic3-zic6 u danio pregowanego. Uzyskane wyniki
potwierdzity, ze ten enhancer moze prowadzi¢ do ekspresji gendw reporterowych w uzdeczce,
strukturze w moézgu regulujacej zroéznicowany zestaw zachowan, w tym funkcje
endokrynologiczne, powonienia oraz reakcj¢ na strach. Co wazne, ten wzor ekspresji wchodzi
w sktad znanych domen zic3 i zic6 w osrodkowym uktadzie nerwowym, co potwierdzit, ze
nowy enhancer kontroluje specyficzne aspekty ich ekspresji. Ponadto uzyskano wyniki

nowego konserwowanego enhancera przyczyniajacego si¢ do uzupetnienia niekodujacego



genomu danio pregowanego i zapewnienia wgladu w zasady regulacji ekspresji genu zic3-zic6
w rozwoju osrodkowego uktadu nerwowego. Uzyskane przez Habilitantke koncowe wyniki w
publikacji wykazaly, ze wygenerowana w ten sposob linia transgeniczna moze by¢ cennym
narzgdziem do badania rozwoju i funkcji uzdeczki. Wkilad w t¢ publikacje: Habilitantka
uczestniczyta w konceptualizacji hipotezy 1 projektowaniu eksperymentow, nadzorowata
realizacj¢ projektu, zinterpretowala dane, wspotuczestniczyla w pisaniu manuskryptu.

Calkowity wklad w te¢ publikacje¢ wynosit 45%.

Publikacja nr 5: Pawlak M., Kedzierska K.Z., Migdal M., Abu Nahia K., Ramilowski J.A.,
Bugajski L., Hashimoto K., Marconi A., Piwocka K., Carninci P., Winata C.L. (2019).

Dynamics of cardiomyocyte transcriptome and chromatin landscape demarcates key events of

heart development. Genome Research, 29(3): 506-519. [0 cytowan].

W piatej publikacji (monotematyczny cykl) Habilitantka Scharakteryzowata dynamike obszaru
regulacyjnego transkrypcji podczas rozwoju serca stosujac potaczenie profilowania
transkryptomu i badania dostepnosci chromatyny na kilku kluczowych etapach rozwoju serca.
Wyniki badan ujawnily os$rodki regulacji genetycznej, ktére stymulujg kluczowe wydarzenia
w rozwoju serca 1 zawieraja kluczowe dla serca TF, a takze sg zwigzane z otwartymi regionami
chromatyny, wzbogaconymi o motywy DNA nalezace do rodziny odpowiednich TF. Uzyskane
wyniki potwierdzity, Ze utrata funkcji sercowych czynnikow transkrypcyjnych Gata5, Tbx5a i
Hand2 miata wplyw na sercowe sieci regulatorowe i spowodowata globalne zmiany w profilu
dostgpnosci chromatyny. Ponadto, zyskane wyniki wykazatly, ze u mutantow wsrod regionow
o zroznicowanej dostgpnosci chromatyny znajdowaly sie wysoce konserwowane elementy
niekodujace, ktdre stanowia przypuszczalne czynniki wspomagajace rozwoj serca. Badanie to
zapewnilo cenne zrodto wiedzy w dziedzinie rozwoju i chordb serca, a takze dostarczylo
wstepnych informacji na temat genetycznego i epigenetycznego mechanizmu leZzacego u
podstaw rozwoju serca. Wktad w te prace: Habilitantka uczestniczyta w przygotowaniu
konceptualizacji hipotezy 1 wspotuczestniczyta w projektowaniu eksperymentow, nadzorowata
realizacj¢ projektu, zinterpretowala dane, wspdtuczestniczyta w pisaniu manuskryptu.

Calkowity wklad w te¢ publikacj¢ wynosit 45%.

Publikacja nr 6 (Artykul przegladowy nr 1): Winata C.L., Korzh V. (2018) The
translational regulation of maternal mRNAs in time and space. FEBS Letters, 592(17):3007-

3023. (cytowania: 3).

W széstej publikacji przegladowej (monotematyczny cykl) Habilitantka podsumowata



aktualng wiedze na temat regulacji matczynego mRNA, ze szczegdlnym uwzglednieniem
poliadenylacji cytoplazmatycznej jako mechanizmu regulacji translacji. Najwazniejsze
podsumowanie publikacji przegladowej wykazato, ze: 1) w kontek$cie oogenezy i wczesnej
embriogenezy, ekspresja matczynych mRNA jest regulowana czasowo i przestrzennie; ii) po
syntezie w oocycie, matczyne mRNA ulegaja wyciszeniu translacyjnemu 1 magazynowane sg
w ziarnisto$ciach cytoplazmatycznych, ii1) jednoczesnie ich unikalne wzorce rozmieszczenia
w oocycie i zarodku sg $cisle kontrolowane i powigzane z ich funkcjami w dalszych procesach
w embrionie, iv) w pewnych momentach oogenezy i wczesnej embriogenezy matczyne mRNA
sa translacyjnie aktywowane, aby w odpowiednim czasie realizowa¢ swoje funkcje, v)
mechanizm poliadenylacji cytoplazmatycznej jest odpowiedzialny za aktywacje translacji
matczynych mRNA, a ostatnio odkryto jego rol¢ w inicjowaniu przejscia z kontroli matczyne;j
do zygotycznej. Wkiad w t¢ prace Habilitantkg zaprojektowata i napisata manuskrypt, oraz
przygotowata wszystkie ryciny. Calkowity wklad w te¢ publikacje wynosil 60%.

Publikacja nr 7 (Artykul przegladowy nr 2): Pawlak M., Niescierowicz K., Winata C.L.

(2018) Decoding the heart through next generation sequencing approaches. Genes 9(6):289.

(cytowania: 3).

W siddmej publikacji przegladowej (monotematyczny cykl) Habilitantka podsumowata wktad
technologii NGS w poznanie rozwoju serca i jego zaburzen majacych odzwierciedlenie we
wrodzonych wadach serca (CHD, ang. congenital heart diseases), jak rbwniez to, w jaki sposob
nowe metodyki oparte na NGS mogg przyczyni¢ si¢ do dalszego zrozumienia naprawy serca.
Najwazniejsze podsumowanie publikacji przegladowej wykazato, ze: 1) narzady krggowcow
rozwijaja si¢ w skomplikowanym procesie, ktory obejmuje interakcj¢ miedzy wieloma
szlakami sygnatowymi na poziomie molekularnym, komorkowym i tkankowym, ii) rozwdj
serca jest przykladem takiego ztozonego procesu, ktérego zaburzenie prowadzi do wrodzonych
chorob serca, iii) genomika oferuje skuteczne rozwigzanie problemu ztozonosci biologicznej
poprzez umozliwienie obserwacji procesoOw molekularnych w skali catego genomu, iv)
pojawienie si¢ technologii NGS utatwito rozwinigcie genomiki, zwigkszajac jej wydajnosé i
mozliwo$ci zastosowania w r6znych dyscyplinach biologicznych, oraz v) zastosowanie NGS
w roznych aspektach biologii serca zaowocowalo nowymi odkryciami, pozwalajagc na nowe
spojrzenie na ten obszar badan. Wktad w t¢ prace: Habilitantka opracowata pomyst, zglaszata
istotne uwagi, wspotuczestniczyta w pisaniu manuskryptu i1 stworzyla jego ostateczng wersjg.

Calkowity wklad w te¢ publikacje¢ wynosit 45%.

Publikacja nr 8 (Rozdzial w ksiazce nr 1): Winata C.L., Korzh V. (2018) Zebrafish Zic




genes mediate developmental signaling. ZIC family: evolution, development and disease. Seria
wydawnicza: Advances in Experimental Medicine and Biology 1046:157-177. (cytowania: 1).
W 6smej publikacji, rozdziale w ksigzce (monotematyczny cykl) Habilitantka opracowata

pomyst 1 napisata manuskrypt. Calkowity wklad w te publikacje wynosil 45%.

Publikacja nr 9 (Rozdzial w ksiazce nr 2): Kraus P., Winata C.L., Lufkin T. (2015) BAC

transgenic zebrafish for transcriptional promoter and enhancer studies. Methods in Molecular
Biology 2015; 1227:245-258. (cytowania: 0). W dziewiatej publikacji, rozdziale w ksigzce
(monotematyczny cykl) Habilitantka wspdluczestniczyta w pisaniu manuskryptu i zglaszata

istotne uwagi. Calkowity wklad w te publikacje wynosit 20%.

Laczny IF wymienionych wyzej prac naukowych wynosi 42.724; natomiast suma punktow
wedlug polskiej oceny czasopism MNiSW wynosi 1060 punktéw oraz 235 cytowan prac
(wg. bazy ISI Web of Science). Wspotautorzy prac zgodnie o§wiadcezyli, ze udziat Habilitantki
w wymienionych pracach byl wiodacy i wynosi $rednio 43%. Przedstawione w gtownym
obszarze prace badawcze stanowig komplementarng cato$¢ charakteryzujaca si¢ spojnym
ukierunkowaniem na badanie regulacji ekspresji genéw w rozwoju zarodkowym z
zastosowaniem metod genomicznych. Sposrdd organizmdéw modelowych Habilitantka wybrata
danio pregowanego ze wzgledu na jego ugruntowang pozycje w badaniach biologii rozwoju
oraz na latwos¢ manipulacji genetycznej. Habilitantka prowadzita badania na dwoch

poziomach regulacji gendw odpowiedzialnych za rozwdj: transkrypcyjnym i translacyjnym.

Reasumujac stwierdzam, ze przedstawiony przez Habilitantke
monotematyczny cykl pieciu oryginalnych prac tworczych, dwoch
artykulow przegladowych, oraz dwoch rozdzialow w ksigzce pod wspolnym
tytulem ,,Genomika rozwoju danio pregowanego”, jako szczegolne
osiggniecie naukowe stanowi spojny ukierunkowany cykl prac badawczych,
a uzyskane wyniki Swiadcza o wysokich kwalifikacjach Habilitantki oraz

duzej pasji i zaangazowaniu w realizowane badania.

3. Ocena aktywnos$ci naukowej:

Dr Cecilia Lanny Winata legitymuje si¢ ukierunkowanym dorobkiem naukowym, ktéry
stanowig 16 pozycji (oryginalnych prac tworczych: przed habilitacja), z czego 3 pozycje

(oryginalne prace tworcze) opublikowane przed uzyskaniem stopnia naukowego doktora, a 13



po uzyskaniu stopnia naukowego doktora (przed habilitacjg). Laczna wartos¢ punktowa
wymienionych publikacji wg MNiSW w roku wydania wynosi 1074 punktéw (przed
habilitacja), a laczny IF 113.803 (razem z habilitacjg). Cytowan z oddzielnym uwzglednieniem
autocytowan 902, z tym $rednia liczba cytowan na publikacji wynosita 34.7, oraz index Hirscha
14. Oryginalne prace tworcze przed habilitacja (16) opublikowane zostaty w anglojezycznych,
uznanych czasopismach o zasiegu miedzynarodowym, takich jak: Experimental Biology and
Medicine, Human Molecular Genetics, Zebrafish, Human Mutation, PLoS One,
Developmental Cell, International Journal of Developmental Biology, Developmental
Biology, BMC Developmental Biology i BMC Genomics. W trakcie swojej pracy, Habilitantka
uczestniczyta w 20 miedzynarodowych i1 swiatowych konferencjach naukowych oraz w 10
krajowych konferencjach naukowych. Doniesienia naukowe byly prezentowane na
miedzynarodowych konferencjach naukowych w Singapurze, Chinach, Korei Poludniowej,

Czechach, USA, Hiszpanii, Niemczech, Portugalii, na Ukrainie i we Wloszech.

Habilitantki dr Cecilia Lanny Winata aktywnie uczestniczyt w realizacji 5 projektow

badawczych, z tym trzech jako kierownik projektu:

OPUS grant finansowany przez Narodowe Centrum Nauki, “Decoding heart development one
cell at a time” (2020 - 2023).

OPUS grant finansowany przez Narodowe Centrum Nauki, “Approaching integrative
genomics to identify molecular drivers of congenital heart disease” (2019 — 2021), kierownik
projektu: Dr. Michat Pawlak (do Luty 2020), Dr. Cecilia Winata (od Lutego 2020).

FIRST TEAM grant finansowany przez Fundacj¢ na Rzecz Nauki Polskiej, “Genomics
dissection of the heart pacemaker in zebrafish” (2017-2020).

OPUS grant finansowany przez Narodowe Centrum Nauki, “Identification of genes controlling
brain development through genomic analysis of patients with microcephaly” (2016-2020),
kierownik projektu: Prof. Wojciech Wisniewski, Baylor College of Medicine, USA.

OPUS grant finansowany przez Narodowe Centrum Nauki, “Elucidating the gene regulatory

network of zebrafish heart development using genomics” (2015 — 2018).

Habilitantka dr Cecilia Lanny Winata odbyla staze w zagranicznych o$rodkach naukowych 1

akademickich:

Sierpien 2004 - pazdziernik 2009: badania naukowe w ramach doktoratu wykonane w
laboratoriach prof. Gong Zhiyuan (National University of Singapore, Singapur) 1 dr. Vladimira
Korzha (Institute of Molecular and Cell Biology, Singapur)



2.

1)

2)
3)

4)
5)

6)

7)

Czerwiec 2009- maj 2014; Badana naukowe w ramach stazu podoktorskiego wykonane w
laboratorium dr. Sinnakaruppana Mathavana (Genome Institute of Singapore, Singapur)

Maj 2013 — Czerwiec 2013: wizytujacy naukowiec / Laboratorium Profesora Peter Alestrom
(Norwegian School of Veterinary Sciences, Oslo, Norwegia)

Wrzesien 2018 Szkolenie EMBO: Lab Manager, Warsztaty menadzerskie dla kierownikow

laboratoriow. EMBO, Heidelberg, Niemcy — staz w zarzadzaniu grupg i projektami

Dorobek naukowy (gtowne kierunki badawcze) Habilitantki obejmujg badania, wsrod ktorych

mozna wyrdzni¢ nastepujace gtdéwne nurty badawcze:

Czasowo-przestrzenna regulacja ekspresji gendw w rozwoju zarodkowym (transkrypcyjny i
translacyjny) u danio prggowanego z zastosowaniem metod genomicznych.

Regulacja translacji matczynego mRNA podczas przej$cia matczyno-zygotycznego.
Molekularny mechanizm poliadenylacji cytoplazmatycznej w procesie dojrzewania oocytow i
wcezesnym rozwoju zarodkowym rodzaju Xenopus.

Transkrypcyjna regulacja ekspresji gendw w tworzeniu wzorca rozwoju.

Rola czynnikéw transkrypcyjnych Zic w wielu aspektach tworzenia wzorca embrionalnego
Rola nowego konserwowanego enhancera w loci zic3/zic6 danio pregowanego w kontekscie
ekspresji genow neuronalnych

Dynamika transkryptomu kardiomiocytow i obszaru chromatyny w kontekscie rozwoju serca

Caly dorobek naukowy (gtowne kierunki badawcze) Habilitantki dr Cecilia Lanny Winata
swiadcza o duzej 1 szerokiej aktywnos$ci naukowej. Tematyka badan jest jednak w sposob

spdjny ukierunkowana rownocze$nie w duzej mierze nowatorska.

Podsumowujac aktywnos¢ naukowa Habilitantki Cecilia Lanny
Winata mozna z przekonaniem stwierdzi¢, ze wskazuje ona na
duze doswiadczenie w prowadzeniu i organizacji badan
naukowych, opanowaniu nowoczesnego warsztatu badawczego,
oraz o naukowej pasji i wytrwalosci w realizacji podejmowanych

zadan badawczych.

4. Dzialalnos¢ dvdaktyczna, organizacyjna i popularyzatorska:

Habilitantka dr Cecilia Lanny Winata prowadzila cztery warsztaty naukowe dla studentow.



M W npoE

Wyktad w ramach Szkoty Wiosennej Studium Medycyny Molekularnej 2019 (Warszawa,
Polska)

Wyktad w Szkota Gtownej Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie 2018 (Warszawa, Polska)
Wyktad w ramach Szkoty Wiosennej Studium Medycyny Molekularnej 2017 (Warszawa,
Polska)

Wyktad w Gdanskiej Letniej Szkoty Biotechnologii 2014 (Gdansk, Polska)

Habilitantka dr Cecilia Lanny Winata prowadzita zaj¢cia na studiach licencjackich.

Department of Biological Sciences, National University of Singapore, Singapore, 2004 — 2007.
Prowadzita zajgcia praktyczne w ramach nastepujacych kursow: Developmental
Biology (klasa 3), Molecular Biotechnology (klasa 2), and General Biology (klasa 1)

Oceniata raporty laboratoryjne, quizy i1 zadania.

Habilitantka réwniez udzielita wywiadu dla “Jak to Dziata?”’ (12.04.2019). Link do wywiadu:

https://vod.tvp.pl/video/jak-to-dziala,eenetyczne-kopiuj-wklej,41779760.

Jako opiekunka naukowa nad studentami w toku specjalizacji, dr Cecilia Lanny Winata byta

promotorem ukonczonych prac dyplomowych (magisterskich).

Eugeniusz Tralle, 2017-2018, The role of a novel extracellular matrix protein in zebrafish liver
and development. Uniwersytet Warszawski.

Angelika Brzozowska, 2018-2019, Morphological characterizationb of pacemakers in normal
and mutant zebrafish heart. Uniwersytet Warszawski.

Tomasz Obrebski, 2019-2020, Functional characterization of pard6a, prom2, atplala.?2 and

their role in embryonic development of the zebrafish. Uniwersytet Warszawski.

Oraz, jako opiekunka naukowa nad stazystami:

David Greenald, PhD student, 2011-2012, we wspolpracy z Profesora Freek van Eeden,
University of Sheftield, UK.

Kagistia Hana Utami, PhD student, 2012-2013, Genome Institute of Singapore, Singapore.
Coreen Lim, studentka stazu letniego, 2007, Ngee Ann Polytechnic, Singapore.

Lin Xiaoyun, studentka stazu letniego, 2008, Singapore Polytechnic, Singapore.

Habilitantka petnita nadzor naukowy nad doktorantami jako opiekun naukowy lub promotor
pomocniczy. Habilitantka byla 1 jest réwniez opiekunem naukowym lub promotorem

pomocniczym w przewodzie doktorskim sze$ciu doktorantow.


https://vod.tvp.pl/video/jak-to-dziala,genetyczne-kopiuj-wklej,41779760

Sreedevi Sugunan, 2015 — 2020, Tytul rozprawy: Localized translation of nuclear-encoded
mitochondrial proteins in zebrafish. We wspotpracy z prof. dr hab. Agnieszka Chacinska.
Przewdd byt otwarty decyzja Rady Instytutu Biochemii i Biofizyki PAN.

Maciej Lapinski, 2016 — present, Tytul rozprawy: Poznanie mechanizmow kontroli
translacyjnej transkryptow matczynych poprzez cytoplazmatyczng poliadenylacje. Przewod
otwarto decyzja Rady Instytutu Biochemii i Biofizyki PAN.

Karim Abu Nahia, 2017 — present, Tytul rozprawy: Rola i mechanizm regulacji ekspresji
genow w rozwoju wezta przedsionkowo-komorowego u Danio rerio. Przewo6d otwarto decyzja
Rady Instytutu Biochemii i Biofizyki PAN.

Maciej Migdat, 2018 — present, Tytul rozprawy: Predykcja enhancerow tkankowo
specyficznych w euchromatynie przy wykorzystaniu sekwencji DNA. Przewdd otwarto decyzja
Rady Wydziatu Szkoty Wiosennej Studium Medycyny Molekularne;j.

Eugeniusz Tralle, 2018 — present, Tytul rozprawy: Identyfikacia pochodzenia komorek
wywodzqgcych sig z wtornego pola sercotworczego. Przewdd otwarto decyzja Rady Wydzialu
Szkoty Wiosennej Studium Medycyny Molekularne;.

Costantino Parisi, 2019 — present, Tytul rozprawy: Zastosowanie narzedzi genomiki
zintegrowanej w poznania molekularnych czynnikow odpowiedzialnych za wrodzone wady

serca. Przewod otwarto decyzja Rady Instytutu Biochemii i Biofizyki PAN.

Wykaz dzialalnoSci w recenzowanych pracach naukowych, w szczegélnosci
publikowanych w czasopismach miedzynarodowych: Habilitantka Cecilia Lanny Winata
posiada uznanie w §rodowisku potwierdzone zapraszaniem do wykonywania 26 recenzji
oryginalnych prac w czasopismach z listy Filadelfijskiej w nast¢pujacych czasopismach

naukowych.

eLIFE - 1 manuskrypt

Frontiers in Cardiovascular Medicine — 1 manuskrypt
Genome Biology - 1 manuskrypt

Development — 2 manuskrypty

Developmental Biology — 2 manuskrypty

Nucleic Acids Research - 6 manuskryptow

PLoS One — 3 manuskrypty

Journal of Cell Science — 1 manuskrypt

Cell & Tissue Research — 1 manuskrypt

Cell & Molecular Life Sciences — 3 manuskrypty

YV V.V V V V V V V VYV V

Journal of Fish Biology — 2 manuskrypty



YV V V V

» Canadian Journal of Cardiology — 1 manuskrypt
» Frontiers in Cell and Developmental Biology — 1 manuskrypt

Czlonkostwo w komitetach redakcyjnych i radach naukowych czasopism: O bogatej
dziatalnos$ci organizacyjnej 1 popularyzatorskiej Habilitantki $wiadczy czlonkostwo w
licznych komitetach naukowych. Brala udziat jako redaktor naczelny dwoéch czasopism

wydanych jako special issue.

Redaktor naczelny Developmental Biology special issue: Zebrafish Research in Poland and
beyond (2019)
Redaktor naczelny Briefings in functional Genomics special issue: Zebrafish Developmental

Genomics (2020)

Czlonkostwo w miedzynarodowych i krajowych organizacjach oraz towarzystwach
naukowych: Habilitantka brata udziat w trzech komitetach organizacyjnych i naukowych

konferencji krajowych lub migdzynarodowych, z podaniem petnionej funkc;ji:

Doradca naukowy i cztonek komitetu organizacyjnego dla ,,2" International FishMed
Conference on Zebrafish Research”, Warszawa, Polska (2018)

Przewodniczacy sesji i1 cztonek komitetu organizacyjnego dla ,,Heart of Europe Zebrafish
Meeting”, Warszawa, Polska (2014)

Doradca naukowy 1 cztonek komitetu organizacyjnego dla ,,International FishMed Conference

on Zebrafish Research”, Warszawa, Polska (2016)

Udzial w konsorcjach i sieciach badawczych: Habilitantka uczestniczyta w
migdzynarodowych lub krajowych organizacjach i1 towarzystwach naukowych w szesciu

konsorcjach i sieciach badawczych.

Cztonek grupy roboczej ds. komunikacji i reklamy w ramach konsorcjum DANIO-CODE (od
2015)

Czlonkostwo w miedzynarodowych i krajowych organizacjach oraz towarzystwach
naukowych

Human Genome Organization (HUGO, od 2018)

International Zebrafish Society (od 2016)

European Society for Fish Models in Biology and Medicine (EUFishBioMed, od 2014)
Society for Developmental Biology (od 2009).



Whniosek koncowy

Biorac pod wuwage znaczacy dorobek naukowy,
osiagni¢cia naukowe stanowiace monotematyczny cykl
pieciu oryginalnych prac tworczych, dwéch artykuléw
przegladowych, oraz dwéch rozdzialéw w ksiazce pod
wspolnym  tytulem ,,Genomika rozwoju danio
pregowanego” oraz osiagniecia dydaktyczne i
organizacyjne, wzrost aktywnosci naukowo -badawczej
1 publikacyjnej po wuzyskaniu stopnia doktora,
stwierdzam, ze dr Cecilia Lanny Winata spelnia
wymagania okreslone w art. 219 ust. 1 pkt. 2 i 3 ustawy
»Prawo o szkolnictwie Wyzszym i Nauce” z dnia 20 lipca

2018 r. (Dz.U. z 2020 r. poz. 85 z pézn. zm.).

Popieram wniosek o nadanie dr Cecilii Lanny Winata stopnia doktora

habilitowanego.

[Prof. zw. dr hab. nauk wet. Chandra S. Pareek, (multi.)]



